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A doenca de Gumboro, também
conhecida como doenga infecciosa da
Bursa (IBD) é uma das enfermidades
mais conhecidas da avicultura brasileira
e mundial, entretanto, continua
presente nos debates envolvendo
sanidade avicola. Entender sobre este
assunto exige constante atualiza¢ao
sobre o tema, a evolucao do agente
causador, bem como seus impactos.

O agente etioldgico é um virus
da familia Birnaviridae, género
Avibirnavirus, que possui
genoma RNA fita dupla e é

ndo envelopado, o que o torna
mais resistente as condi¢oes
ambientais e métodos de
desinfec¢do comumente
utilizados na industria avicola.

Outra caracteristica importante

do virus de Gumboro (IBDV) é a
presenca de uma proteina estrutural

e imunodominante, responsavel por
induzir a produgdo de anticorpos
neutralizantes pelo hospedeiro,
chamada de VP2. Esta proteina possui
uma regiao hipervariadvel, aumentando
a variabilidade antigénica deste virus
e contribuindo para possibilidade de
evasdo viral frente ao sistema imune

(MICHEL e JACKWOOD, 2017). Figura 1: Estrutura do virus de Gumboro
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Patogenia o . ,
Nos casos de infecgdes tardias, o tecido

da BF que sofreu deplecéo linféide, pode
ser repovoado pelos linfécitos B (MULLER
etal, 2003), entretanto, o aumento no
numero de linfécitos T e sua acdo pode

As aves se infectam pela via oral e o virus
é transportado pelas células fagociticas
até chegar a Bursa de Fabricius (BF) que
€ o seu principal érgéo de predilecéio retardar a regeneracao linféide do tecido
e, rapidamente, inicia o seu processo de (RAUTENSCHLEIN et al, 2002)

replicacdo, acarretando na destruicdo de

células linféides da BF, principalmente os

linfécitos B (Figura 2).

Os achados decorrentes da patogénese
do IBDV incluem:

Anorexia,

Diarreia,

Prostracao,

Mortalidade variavel,
Desidratagao,

Atrofia, Desuniformidade e

hemorragia da BF (Figura3) e
musculos.

Fonte: arquivo pessoal. N i 4 i ' Figura 3: Atrofia e desuniformidade de Bursa de
Pl Fabricius de aves infectadas pelo virus de Gumboro

Figura 2: Tecido da Bursa de Fabricius sem (A)
e com (B) deplegdo linfdide

Além disso, ha o aumento no
recrutamento de linfécitos T na
BF durante e ap0s a replicacdo
viral, o que pode contribuir para o
dano tecidual através dos efeitos
citotoxicos e de liberacao de citocinas
(SHARMA et al.,, 2000).

Fonte: arquivo pessoal.
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Além disso, a IBD pode levar a

quadros de imunossupressao,

principalmente quando as
aves entram em contato com o virus de
forma precoce (2 a 3 semanas de vida),
justamente por ser o momento em que
as aves estdao maturando o seu sistema
imune.

(lassificacao atual

Esse quadro leva a queda no
desempenho dos lotes e ao aumento
na susceptibilidade a outros
patdgenos, aumentando, por exemplo,
a condenagoes de carcac¢as no
abatedouro (SHARMA et al,, 2000), além de
comprometer a resposta vacinal para
outros agentes (FAN et al., 2020).

As estirpes virais de Gumboro sdo
classificadas de acordo com sua
patogenicidade em trés grupos:
subclinicas, classicas e hipervirulentas
(VAN DEN BERG et al.,, 2004).

Ha também uma caracterizacédo do
virus através de seu fenoétipo antigénico,
onde sdo analisadas as sequéncias de
aminoacidos na regiao hipervariavel

da proteina VP2. Atualmente essa
classificagdo conta com 7 Genogrupos:

(classicas),
(variantes),
(hipervirulentas),

(linhagem distinta,
altamente prevalente na América
do Sul),

(estirpes encontradas
no México),

(estirpes presentes na
Arabia Saudita),

(estirpes presentes
na Austrdlia e na Russia) (MICHEL e
JACKWOOD, 2017) (Figura 4).
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Figura 4: (lassificacdo das estirpes virais de Gumboro em Genogrupos

Genogrupo 3

Genogrupo 6

Genogrupo 4
-

,,H-- A

Genogrupo 1

Genogrupo 5

Epidemiologia no Brasil e

América do Sul
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Estudos envolvendo amostras do IBDV
encontrados na América do Sul revelaram a
existéncia de estirpes virais do Genogrupo 4
em lotes de aves comerciais, sugerindo a
circulacdo de estirpes virais com linhagem
distinta na regido (HERNANDEZ et al,, 2015; DE FRAGA,
2019; TOMAS et al,, 2019).

No Brasil, também ha indicios de

prevaléncia de virus de campo

mesmo em lotes vacinados. Dentre

as principais estirpes encontradas,

estao as hipervirulentas e as
variantes (MUNIZ et al,, 2018). Estirpes virais do
Genogrupo 4 também se mostram com alta
prevaléncia mesmo em lotes vacinados no
pais (DEFRAGA, 2019; DIAS et al.,, 2021).

oatual cendrio

Genogrupo 2

Fonte: adaptado de MICHEL e JACKWOOD, 2017.

Dependendo da técnica molecular
utilizada e literatura consultada,
pode-se realizar a classificagdo
dos grupos moleculares de forma
diferente do que é proposto
atualmente, por exemplo, no
Brasil, a técnica molecular mais
utilizada para genotipagem do
IBDV é a RFLP. Esta técnica

é realizada a partir de um
fragmento do material genético
com alto grau de especificidade e
é baseada no padrao de digestdo
enzimatica de cada grupo
molecular.
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No pais, a partir da técnica padronizada
mais utilizada de RFLP, as estirpes do
Genogrupo 4 sao classificadas como
pertencentes aos grupos moleculares 15
e 16, e quando comparadas ao banco de
dados das estirpes virais do Genogrupo
4, apresentam alto grau de similaridade
genética.

p[——j Estudos conduzidos por um grupo

_—Q de pesquisadores do Uruguai
= tiveram como objetivo avaliar o
perfil de antigenicidade, patogenicidade
e efeitos imunossupressores de um
isolado Uruguaio do IBDV pertencente ao

BN Genogrupo 4.

| Os efeitos subclinicos e
imunossupressores parecem ser
uma caracteristica comum entre
as estirpes virais de Gumboro

Dentre os principais achados,
podemos destacar que as aves
infectadas pela estirpe viral do
Genogrupo 4 nao demonstraram
sinais clinicos, entretanto, a atrofia
da BF observada foi similar as
aves infectadas por uma estirpe
hipervirulenta.

variantes e do Genogrupo 4
(TOMAS et al,, 2019).

Para confirmar os efeitos
imunossupressores da estirpe viral do
Genogrupo 4, as aves infectadas foram
vacinadas contra o virus da doenca de
Newcastle e posteriormente desafiadas
com uma estirpe virulenta do virus de
Newcastle. As aves infectadas pela estirpe
viral do Genogrupo 4 tiveram titulos de
anticorpos 85% mais baixos para a doen¢a
de Newcastle do que o grupo controle e,
consequentemente, tiveram mortalidade
elevada (70%).
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Implicacdes das variantes

antigénicas

Os efeitos negativos ligados ao IBDV,
principalmente as formas subclinicas,
estao ligados ao seu potencial
imunossupressor, o que pode
acarretar perda de desempenho e
surgimento de doengas oportunistas.

A destruicao dos linfécitos B
(responsaveis pela producao de
anticorpos), principalmente quando
acontece por um agente “selvagem”
de forma precoce (por volta da
segunda semana de vida) acarreta
diminuicdo da resposta imune para
outros agentes como o virus de
Newcastle, Bronquite Infecciosa,
dentre outros (SHARMA et al,, 2000).

E vélido lembrar que para o

controle dos virus respiratérios, é

muito importante a resposta via
imunidade de mucosas, principalmente
via IgA, que depende dos linfocitos B para
sua produc¢do. Além disso, infeccdes por
virus “selvagem” de Gumboro, na maioria
das vezes, ndo permite a recuperacao da
populagdo de linfécitos B na BF, como
ocorre com o uso de vacinas vivas.

Estudos realizados por (0 J)
pesquisadores do Canada, ‘ '
onde ha prevaléncia de e

estirpes do IBDV do Genogrupo 4,
concluiram que as estirpes variantes e
do Genogrupo 4 foram responsaveis

por perdas de 3.9 mil toneladas de
carne de frango em um ano (10% da
produg¢ao anual), decorrente de maior
mortalidade, pior conversao alimentar
e consequentemente menor producao
de carne (ZACHAR, etal., 2016).

Métodos de controle e
possiveis falhas

Por se tratar de um virus muito
resistente e de dificil eliminacao

no ambiente pelas medidas de
biosseguridade usuais, a vacinag¢do é a
principal medida de controle contra o
IBDV. Comecando pela imunizacdo das
matrizes com o foco na transmissao de
imunidade passiva e, posteriormente, a
vacinacdo dos proprios pintinhos para
induzir a resposta imune ativa (MICHEL e
JACKWOOD, 2017).
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A correta imunizacdo das matrizes e
monitoria dos titulos de anticorpos
dos pintos de 1 dia, se mostram pecas

determinantes no controle do IBDV. Em Sobre a prevaléncia e o potencial de

estudo realizado em 2021 no Brasil, foi causar prejuizo na industria avicola que
encontrada alta prevaléncia de estirpes as estirpes virais do Genogrupo 4 de

do Genogrupo 4 em aves jovens (18 a Gumboro possuem, ja existem relatos
26 dias) vacinadas com as principais na literatura. Entretanto, ainda existem
tecnologias de vacinas para incubatorio algumas perguntas sem respostas.
(vetorizada e de complexo imune).

Este resultado pode ser decorrente de baixos
titulos de anticorpos das matrizes ou uma
caracteristica da prépria estirpe viral do
Genogrupo 4 de colonizacdo precoce da BF,
conseguindo realizar a replicacdo antes da
vacina de complexo imune e que consiga se
evadir da resposta imune induzida pela vacina
vetorizada (DIAS, etal,, 2021).

Uma das ferramentas mais importantes para a
monitoria de lotes vacinados contra a IBD € a
biologia molecular. Através de técnicas como
a de RT-PCR associado a técnica de RFLP, é
possivel dizer quais as estirpes virais presentes
na integracao e se os resultados estdo de
acordo com o programa vacinal utilizado. Além
disso, ferramentas como a histopatologia e a
sorologia sdo importantes para complementar
os achados da biologia molecular.

e ———
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